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Pesquisa revela contribuicao genética da soja

A soja é uma oleagino-
sa com grande destaque na
economia mundial. O Bra-
sil é 0 segundo maior pro-
dutor, apos os EUA, ressal-
tando a importancia desta
cultura para o pais. No en-

tanto, para que haja pro-.

gresso genético é necessa-
rio que ocorra diversidade
genética e uma das manei-
ras de se estimar a diversi-
dade genética de uma espé-
cie cultivada é por meio do
conceito de base genética,
definida como o niimero de
ancestrais e a contribuigéo
genética relativa (CGR) de
cada um deles para cada
cultivar. "A CGR pode ser
estimada a partir do coefi-
ciente de parentesco de
Malécot entre os ancestrais
e as cultivares", relata o en-
genheiro agronomo Philip
Traldi Wysmierski, autor
de uma pesquisa que ava-
liou a contribui¢ao genéti-
ca dos ancestrais da soja as
cultivares brasileiras.
Oestudofoi conduzidono
programa de pos-graduacao
em Genética e Melhoramen-
to de Plantas, na Escola Su-
perior de Agricultura Luiz de
Queiroz (Esalq), sob orienta-
¢do do professor Natal Anto-

nio Vello, do Departamento
de Genética (LGN). O objeti-
vo foi avaliar as genealogias
de 444 cultivares brasileiras
de soja para estimar sua base
genética atual. Além disso, as
cultivares foram divididas de
acordo com seu periodo de
langamento (anterior a 1971,
1971-1980, 1981-1990, 1991-
2000 e 2001-2009) ou de
acordo com sua origem (pti-
blica ou privada) e foi estima-
da a base genética de cada
grupo. As fontes utilizadas
incluem artigos cientificos,
resumos de congressos, fol-
ders de langamento de culti-
vares e informacgdes de me-
lhoristas. E o estudo foi de-
senvolvido no Setor de Gené-
tica Aplicada as Espécies Au-
togamas (SGAEA), no LGN.
"Para entender a evolugdo da
base genética da soja, os re-
sultados foram comparados
com o primeiro trabalho
realizado sobre o assunto
(Hiromoto e Vello, Rev.
Brasil. Genet. 9, 295-306,
1986); também fizemos a
comparacdo da base gené-
tica das cultivares de soja
de origens privada e publi-
ca", explicou Wysmierski.
Com apoio do Conselho
Nacional de Desenvolvimen-

to Cientifico e Tecnologico
(CNPq) e da Coordenacaode
Aperfeicoamento de Pessoal
de Nivel Superior (Capes), o
estudo encontrou 60 ances-
trais para estas 444 cultiva-
res, sendo que os quatro prin-
cipais ancestrais (CNS, S-
100, Nanking e Tokyo) contri-
buiram com 55,26%. "Nota-
mos ainda que apenas 14 an-
cestrais contribuiram com
mais de 1,00% individual-
mente para a base genética.
Assim, estes 14 ancestrais
representam cerca de 92% da
base genética brasileira”,
destaca o pesquisador.

0s dados revelam que a
base genética atual da soja
brasileira nao sofreu mudan-
cas radicais desde 1986, per-
manecendo muito similar a
base genética da soja dos
EUA, com a qual compartilha
seis dos principais ancestrais.
Na analise dos periodos, foi
verificado que houve um au-
mento no niimero de ances-
trais com o passar do tempo,
mas 0s quatro principais an-
cestrais foram os mesmos em
todos os periodos e sua con-
tribuigdo ficou mais concen-
trada, passando de 46,60%
no periodo anterior a 1971
para 57,59% no periodo 2001-

2009. "Em outras palavras,
0s N0Vos ancestrais incorpo-
rados ao longo do tempo ain-
da apresentam contribui¢des
baixas, tendo sido incorpora-
dos frequentemente para se
introduzir caracteristicas
qualitativas, por exemplo re-
sisténcia a doenga, praga e
nematoide, periodo juvenil
longo, as quais sendo contro-
ladas por poucos genes nio
alteram significativamente a
base genética, apesar de pro-
moverem melhorias expres-
sivas no desempenho agrond-
mico das cultivares. Espera-
se, com 0 tempo, que o uso
recorrente de novos genito-
res aumente as contribuiges
dos ancestrais recentemente
incorporados. "Esta pesqui-
sa éimportante para se man-
ter ou ampliar a diversidade
genética do germoplasma de
soja. Como o trabalho identi-
fica os principais ancestrais
das cultivares de soja do Bra-
sil, ele pode auxiliar os me-
lhoristas a planejar os cruza-
mentos entre genitores deri-
vados de ancestrais diferen-
tes, além de utilizar métodos
de melhoramento que tam-
bém mantenham a diversi-
dade genética do germoplas-
ma", observou o pesquisador.




